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Hedefe Yonelik Tedavi
Icin Genomik
Icgoriiler

© Major timor turlerinde hastalarin yaklasik %50-70’inde klinik agidan anlaml
bir biyobelirte¢ bulunabilir; ancak kapsamli genomik profilleme halen
yeterince kullanilmamaktadir.’

$ Nnatera

o Onkoloji klinik arastirmalarinin %50’°den fazlasinda biyobelirtegler yer
almakta; bu durum biyobelirteclerle tanimlanan hasta dahilinin ve tedavi
seciminin giderek artan énemini yansitmaktadir.?

Altera™ Avantaji: Hassasiyet. Kapsamlilik. Netlik.
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1. Daha Derin iggbrijler 2. Tek Ornek, 3. Hassas Tani
Tedavi segimi ve klinik arastirma Coklu Iggoriler
firsatlarinin degerlendirilmesi Tek bir 6rnekle Altera™ + TUmor ve saglikli doku drneginin
icin  hastanin  timorundeki Signatera™ analizleri birlikte dizilenmesi sayesinde
genomik  degisikliklere iligkin gerceklestirilerek, kalitsal varyantlar ile tumore 6zgu
daha kapsamh bilgi saglayan, biyobelirteg  tespitinden mutasyonlar birbirinden ayrilarak
DNA tim ekzom dizileme hastalik takibine kadar somatik varyantlarin daha
(WES) ve RNA tiim transkriptom kapsamli bilgi saglanr. kapsamli raporlanmasi saglanir.

dizilemesini (WTS) bir arada
sunar.



Genis Kapsamli Tum Ekzom ve Tum Transkriptom

Dizileme ile Onemli Bulgulari Belirleyin

Altera™ gelistirilmis DNA kapsami ve kapsamli RNA analizi sunarak bilinen ve yeni ortaya ¢gikan RNA
flzyonlarinin (6rn. NTRK, RET) tespit edilmesini saglar. Boylece timar gelisiminde rol oynayan genetik
degisikliklere iliskin kapsamli bir profil sunar.

DNA dizilemeye kiyasla, DNA + RNA dizilemenin birlikte kullanilmasiyla %14 daha

fazla hedefe yonelik tedavi firsati belirlenmistir; bu artig, gelismis fliizyon tespitinden
kaynaklanmaktadir.*

@ Kilavuzlarda onerilen biyobelirtegler tespit edilir ve hassas onkoloji kapsaminda tedavi kararlarinin
desteklenmesine yardimci olur.

® Klinik arastirmalar agisindan 6nemli genetik degisiklikler tespit edilir ve tedavi segeneklerinin
genisletiimesine katki saglar.

O Klinik agidan anlamh negatif bulgular raporlanir ve tedavi seciminde daha fazla netlik ve giiven
saglar.

® Kapsaml varyant tespiti (SNV’ler, indeller, CNV’ler, fiizyonlar ve splice varyantlari) ile tiimériin
kapsamli molekiiler profili ortaya konur.

Altera™ Kapsamindaki Basglica Eyleme Gegirilebilir
Biyobelirtecler:

Akciger: ==
BRAFgEG.FR ERBB2 (HER2)*, KRAS, Mesane: z@\/
MET. NRG FGFR2/3, HRAS, RB1
Kolorektal:

Melanom:
BRAF, ERBB2 (HER2)*, KRAS/NRAS,

NRG, PIK3CA, POLE/POLD1

Meme:

AKT1, ERBB2 (HER2)*, ESR1,
BRCA1/2, PALB2, PIK3CA, PTEN

BRAF, CCND1, CDKN2A, KIT, NRAS

Pan-timor:
ALK, MSI/MMR** NTRK1/2/3, RET,
ROS1, PD-L1 (22C3), TMB

Altera™’y1 bugun siparis edin; kapsamli genomik iggoruler elde edin ve

hassas tedavi kararlarini destekleyin.




Kapsamli Genomik ve MRD Verileriyle immiinoterapi

Kararlarini Destekleyin

Natera; biyobelirteg testlerini, kalitsal risk degerlendirmesini ve nuks takibini tek bir
platformda bir araya getirerek daha hizli ve daha bilingli tedavi kararlarinin alinmasini destekler.

Klinik Vaka Calismasi

EVRE IV KOLOREKTAL KANSER (KRK) TANISI ALMIS 55 YASINDA
HASTA

istenen testler::
(o] Kapsamli genomik, germline ve MRD degerlendirmesi icin Altera™ +
A\ Empower™ + Signatera™

Altera™ sonuglari: Yiksek TMB ve MSI-H; MSH?2 igin olasi germline varyant
Empower™ sonuglari: Patojenik MSH2 mutasyonu saptandi.

Altera™ sonuclarinda saptanan yuksek TMB ve MSI-H bulgulari, immunoterapi segiminin

© degerlendirimesine katki sadlarken; Signatera™ ctDNA, tedavi yanitinin
degerlendiriimesine ve goruntileme yontemlerine kiyasla nuksun daha erken saptanmasina
yardimci olur.

© Empower™ ile saptanan patojenik MSH2 varyanti dogrultusunda hasta genetik
danismanliga yonlendirilir ve risk altindaki aile bireyleri icin kaskad genetik test sireci

baslatilr.
Hastanin tum yolculugu boyunca ihtiya¢ duydugunuz molekuler ooy
icgoruleri sunuyoruz. Tedavi segiminden hastalik takibine kadar, : /: o
platformumuzla test siirecini kolaylastirarak kesintisiz bir deneyim eV

saglamaktayiz.



Klinik Onkoloji Pratigi icin Tasarlanmis Onkoloji Platformu

(o]
_V\_

Altera™ + Signatera™ icin tek bir doku Raporlarda kanit diizeyine gore tedavi
ornegi kullanilir; bdylece ek drnek alma seceneklerine yonelik yonlendirmeler, klinik
gereksinimi azaltilir. arastirma eglestirmeleri ve derlenmisg klinik

bilgiler yer alir.
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Altera™ temel immin biyobelirtecleri Tek bir istem formu Uzerinden entegre
(TMB ve MSI) degerlendirmenin yani sira, kalitsal kanser testi

tedavi kararlarini desteklemek amaciyla
HER2 ve PD-L1 icin immunohistokimya
(IHC) degerlendirmesi sunar.
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